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FIG. 1 



ATGGAAACAGACGCTATTGATGGCTATATAACATGTGACAATGAGCTTTCACCCGAAGGGGAACACGCCA 

I I I I , . ■ ■ I ■ . ■ ■ I I . 1 I — I ■ . ■ I 70 

TACCTTTGTCTGCGATAACTACCGATATATTGTACACTGTTACTCGAAAGTGGGCTTCCCCTTGTGCGGT 
METDAI DGYITCD NELSPEGEHA 

ATATGGCCATTGACCTCACCTCAA6CACGCCCAATGGACAGCACGCCTCGCCAAGTCACATGACAAGCAC 

■ I I 1 ' ' ■ ' I ■ ■ ' ■ I — I . ■ ■ 1 1 . ■ ■ ■ I . ■ ■ ■ I ■ I . I I ■^HQ 

TATACCGGTAACTGGAGTGGAGTTCGTGCGGGTTACCTGTCGTGCGGAGCGGTTCAGTGTACTGTTCGTG 
NMA I OLTSSTPNGQHASPSHMTST 

AAATTCTGTAAAGCTGGAAATGCAGAGTGATGAAGA6TGTGACAGGCAGCCCCTGAGCCGTGAGGATGAG 

I ■ ■ I ■ I I I I I I 1 1 ■ ' I I I ■ ■ ■ . I I I , , I 210 

TTTAAGACATTTCGACCTTTACGTCTCACTACTTCTCACACTGTCC6TCGGGGACTC6GCACTCCTACTC 
NSVKLEMQSDEECDRQPLSREDE 

ATCAGGGGCCACGATGAGGGGAGCAGCCTAGAAGAACCCCTAATTGA6AGCAGCGAGGT6GCCGACAACA 

I I I 1 1 1 I ■ I ■ ' I 280 

TAGTCCCCGGTGCTACTCCCCT-CGTCGGATCTTCTTGGGGATTAACTCTCGTCGCTCCACCGGCTGTTGT 

IRGHOEGSSLEEPLIESSEVADN 

GGAAAGTCCAG6ACCTTCAAGGCGAGGGAGGAATCCGGCTTCCGAATGGTAAACTGAAATGTGACGTCTG 

I I I ■ I . ■ . ■ I ■ I I I I ■ I ■ ■ ■ ■ I 1 I I ' ■ I I 350 

CCTTTCAGGTCCTGGAAGTTCCGCTCCCTCCTTAGGCCGAAGGCTTACCATTTGACTTTACACTGCAGAC 

RKVQDLQG EGG I RLPNGKLKCDVC 

TGGCATGGTTTGCATTGGGCCCAATGTGCTTATGGTACATAAAAGGAGTCACACTGGTGAGCGGCCCTTC 

1 I ' ■ — M 1 ' ■ ' ■ I ■ ■ ■ I ' I ■ ■ ■ ' I ( I ■ . I I I I , I 420 

ACCGTACCAAACGTAACCCG6GTTACACGAATACCATGTATTTTCCTCAGTGTGACCACTCGCCGGGAAG 

GMVCIGPNVLMVHKRSHTGERPF 

CACTGTAACCAGTGCGGAGCTTCTTTTACCCAGAAGGGCAACCTTCTGAGACAEATAAAGTTACACTCTG 

I I I ■ ■ I ■ ■ I 1 1 I ' ' I 490 

GTGACATTGGTCACGCCTCGAAGAAAATGGGTCTTCCCGTTGGAAGACTCTGTGTATTTCAAT6TGAGAC 

HCNQCGASFTQKGNLLRHIKLHS 

GAGAGAAGCCCTTCAAATGTCCTTTCTGTAGCTATGCTTGTAGAAGAAGGGACGCTCTCACAGGACACCT 

■ ■ . ■ I ■ ■ ■ ■ I > ■ ' ' I . ■ ■ I ' I I I — ■ ■ I ■ ' ' ' I ■ i 1- H- — -H- 560 

CTCTCTTCGGGAAGTTTACAGGAAAGACATCGATACGAACATCTTCTTCCCTGCGAGAGTGTCCTGTGGA 

GEKPFKCPFCSYACRRRDALTGHL 

CAGGACCCATTCTGTGGGTAAACCTCACAAGTGTAACTACTGTGGCCGAAGCTACAAGCAGCGCACGTCA 

1 — ' I ■ ■ ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I I I I . I ■ ■ . . I . . ■ . I — ■ ] I ■ I ■ I I 630 

GTCCTGGGTAAGACACCCATTTGGAGTGTTCACATTGATGACACCGGCTTCGATGTTCGTCGCGTGCAGT 
RTHSVGKPHKCNYCGRSYKQRTS 



FIG. 3 
(1 of 3) 



CTGGAGGAACACAAGGAACGCTGTCACAACTATCTCCAGAATGTCAGCATGGAGGCTGCCGGGCAGGTCA 

1 I I I ■ I I I I I I I I ■ I I .... I .... I 700 

GACCTCCTTGTGTTCCTTGCGACAGTGTTGATAGAGGTCTTACAGTCGTACCTCCGACGGCCCGTCCAGT 
L E E H K E R C H N Y L Q N V S H E A A g" Q V 

TGAGTCACCATGrACCGCCTATGGAAGATTGTAAGGAACAAGAGCCTATCATGGACAACAATATTTCTCT 
I .... I .... I I .,,)..,. I I ■ ■ . ■ , . ■ ■ ■ r* ' ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I 770 

ACTCA6TGGTACATGGCGGATACCTTCTAACATTCCTTGTTCTCGGATAGTACCTGTTGTTATAAAGAGA 
MS HHVPPHEDCKEQEP I MDNNI SL 

GGTGCCTTTTGAGAGACCTGCTGTCATAGAGAAGCTCAC66CAAATAT6G6AAAGCGCAAAAGCTCCACT 

I I I ■ ' — H — ' — ■ 1 I 1 ■ . ■ I . ■ ■ ■ I [ QUO 

CCACGGAAAACTCTCTGGACGACAGTATCTCTTCGAGTGCCGTTTATACCCTTTCGCGTTTTCGAGGTGA 
VPFERPAV I EKLTANMGKRKS.ST 

CCTCAGAAGTTTGTGGG6GAAAAGCTTATGCGATTCAGCTACCCAGATATTCATTTTGATATGAACTTAA 

^ 1 I I I — ■ ■ I ■ ■ " I ' ■ ■ ■ I I ■ ■ • 1 ■ ■ ■ ■ I ' ■ ' ' 1 910 

GGAGTCTTCAAACACCCCCTTTTCGAATACGCTAAGTCGATGGGTCTATAAGTAAAACTATACTTGAATT 
PQKFVGEKLMRFSYPDIHFDHNL 

CATATGAGAAGGAGGCTGAGCTGATGCAGTCTCATATGATGGACCAAGCCATCAACAATGCAATCACCTA 
1 I ■ ■ ■ , I ■ ■ ■ ■ I 1 . ■ I . I I I ■ ■ I 1 I 980 

GTATACTCTTCCTCCGACTCGACTACGTCAGAGTATACTACCTGGTTCGGTAGTTGTTACGTTAGTGGAT 
TYEKEAELMQSHMMD QAlNNArTY 

CCTTGGAGCTGAGGCCCTTCACCCTCTGATGCAGCATGCACCAAGCACAATCGCTGAGGTGGCCCCAGTT 

" ■ ■ I ■ ■ ■ I 1 1 1 ■ ■ ■ ■ I ■ ■ ■ ' t ■ ■ ■ ■ I . I I ■ I I I 1050 

6GAACCTCGACTCCGGGAAGTGGGAGACTACGTCGTACGTGGTTCGTGTTAGCGACTCCACCGGGGTCAA 

LGAEALHPLMQHAPSTIAEVAPV 

ATAAGCTCAGCTTATTCTCAGGTCTATCATCCAAACAGGATAGAAAGACCCATTAGCAGGGAAACATCTG 
I ' I ■ ' ' ■ I I ■ 1 II I I .... I I ■ I I I I I ■ ■ I 1120 

TATTCGAGTCGAATAAGAGTCCAGATAGTAGGTTT6TCCTATCTTTCTGGGTAATCGTCCCTTTGTAGAC 
ISSAYSQVYHPNRIERPISRETS 

ATAGTCACGAAAACAACATGGATGGCCCCATCTCTCTCATCAGACCAAAGAGTCGACCCCAGGAAAGAGA 

^ 1 ■ ■ ■ ■ 1 ■ I ■ . . . I ■ ■ ■ ■ I . . ' . I I . ■ . I ■ ■ . ■ 1 I 1 ■ ■ ■ ■ 1 1190 

TATCAGTGCTTTTGTTGTACCTACCGGGGTAGAGAGAGTAGTCTGGTTTCTCAGCTGG6GTCCTTTCTCT 
DSHENNMDGPISLIRPKSRPQERE 

GGCCTCGCCCAGCAATAGCTGCCTCGATTCTACTGACTCAGAAAGTAGCCATGATGACCGCCAGTCCTAC 

■ I I I ' ' I ■ ■ ■ I . ■ . . I ■ ■ ■ ■ I 1 , ■ . ■ I ■ ■ . ■ I ■ ■ . Hr-r- \- 1260 

CCG6AGCGGGTCGTTATCGACGGAGCTAAGATGACTGAGTCTTTCATCGGTACTACTGGCGGTCAGGATG 
ASPSNSCLDSTDSESSHODRQSY 
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CAAGGAAACCCTGCCTTAAATCCCAAGAGGAAACAAAGCCCAGCTTACATGAAGGAGGATGTCAAGGCTT 

*~H 1 ' ■ ' ■ I ■ ■ ■ ' I 1 I I I 1330 

GTTCCTTTGGGACGGAATTTAGGGTTCTCCTTTGTTTCGGGTCGAATGTACTTCCTCCTACA6TTCCGAA 

Q G N P A L N P K R K Q S "P A Y M " K E D V K A 

TGGATGCTACCAAGGCCCCCAAGGGCTCTCTGAAGGACATCTATAAGGTTTTCAATGGAGAAGGAGAACA 

I I I I ' ' ■ I ' ■ ■ I ' ■ ■ ■ I I I ■ . I "1400 

ACCTACGATGGTTCCGGGGGTTCCCGAGAGACTTCCTGTAGATATTCCAAAAGTTACCTCTTCCTCTTGT 
LDATKAPK GSLKD I YKVFNGEGEQ 

GATAAGGGCCTTCAAGTGTGAGCACTGCCGAGTCCTTTTTCTAGACCATGTCATGTACACCATTCACATG 

I ■ ■ , ■ I ■ ■ I ■ I ■ ■ . . I . 1 I I I r+ 1470 

CTATTCCCGGAAGTTCACACTCGTGACGGCTCAGGAAAAAGATCTGGTACAGTACATGTGGTAAGTQTAC 
IRA FKCEHCRVLFLDHVMYTIHM 

GGTTGCCATGGCTACCGGGACCCACTGGAATGCAACATCTGTGGCTACAGAAGCCAGGACCGCTACGAAT 

I . . t ■ ■ ■ ■ I . . I ' < I I I ... 1 .... I ■ I ■ I I . ■ . I ■ ■ ■ , I I ]QHQ 

CCAACGGTACCGATGGCCCTGGGTGACCTTACGTTGTAGACACCGATGTCTTCGGTCCTGGCGATGCTTA 
GCHGYROPLECNICGYRSQ DRYE 

TTTCATCACACATTGTTGGG6GGCAGCACACATTCCACTA6GCGTTTGCATTCCAAGG 

. I ■ II I I I . ■ ■ , I ■ , , . 1 ■ . ■ . 1 . . , I ► 1598 

AAAGTAGTGTGTAACAACCCCCCGTCGTGTGTAAGGTGATCCGCAAACGTAAGGTTCC 
FSSHIVGGQHTFH. AFAFQG 
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ATGGAAACAGACGCTATTGATGGCTATATAACATGTGACAATGAGCTTTCACCCGAAGGGGAACACGCCA 

I I I I I r - ■ ■ ■ I ■ . . I . . _ j I I . i 70 

TACCTTTGTCTGCGATAACTACCGATATATTGTACACTGTTACTCGAAAGTGGGCTTCCCCTTGTGCGGT 
METDA I OGY I TCO NE LSPEGEH A" 

ATATGGCCATTGACCTCACCTCAAGCACGCCCAATGGACAGCACGCCTCGCCAAGTCACAT6ACAAGCAC 

■ ■ ' I ' ' I — ' — I I ■ I , I ■ ■ . ■ I ■ ■ I ■ 1 ■ ■ ■ ■ 1 ■ ■ ■ ■ I ■ ■ 1 ' ' ' ' I ■ ' ■ ■ I t 140 

TATACCGGTAACTGGAGTGGAGTTCGTGCGGGTTACCTGTCGTGCGGAGCGGTTCAGTGTACTGTTCGTG 
NflAi'DLTSSTPNGQHASPSHMTST 

AAATTCTGTAAAGCTGGAAATGCAGAGT6AT6AAGAGTGTGACAGGCAGCCCCTGAGCCGTGAGGATGAG 

■ ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I ■ I ■ I ■ ■ ' I I ' ■ ' I ■■■■ [ ■■■■ I ■ I ■ ■ I 210 

TTTAAGACATTTCGACCTTTACGTCTCACTACTTCTCACACTGTCCGTCGGGGACTCGGCACTCCTACTC 
NSVKLEM QSDEEC DRQPLSREDE 

.^ATCAGGGGCCACGATGAGGGGAGCAGCCTAGAAGAACCCCTAATTGAGAGCAGCGAGGTGGCCGACAACA 

=^ ■ ■■■ I ■■■■ ( ■■ ■ I ■ ' 1 ■ I I I I ■ ■ ■ ■ 1 ■ ■ ■ ■ I 280 

Jtagtccccggtgctactcccctcgtcggatcttcttggggattaactctcgtcgctccaccggctgttgt 
I I rghdegssleepliessevadn 

Hggaaagtccaggaccttcaaggcgagggaggaatccggcttccgaatggtgagcggcccttccactgtaa 

^ I I I ■ ■ I I 1 . , ■ ■ I . ■ ■ ■ 1 I 350 

5 cctttcaggtcctggaagttccgctccctccttaggccgaaggcttaccactcgccgggaaggtgacatt 
.rkvqolqgegg irlpngerpfhcn 

ccagtgcggagcttcttttacccagaagggcaaccttctgagacacataaagttacactctggagagaag 

I I , ■ , ■ I ■ , ■ I I ■ ' ■ ■ I ■ ■ ■ . 1 I ■ ■ . I . . I . I ■ I 1 . ■ ■ I 1 I 420 

r ggtcacgcctcgaagaaaatgggtcttcccgttggaagactctgtgtatttcaatgtgagacctctcttc 
qcgasftqkgnllrhiklhsgek 

cccttcaaatgtcctttctgtagctatgcttgtagaagaagggacgctctcacaggacacctcaggaccc 

1 I 1 ■ . ■ i I ■ I ■ I I I I. ■ I . . . I I ■ ■ ■ . 1 I £^go 

gggaagtttacaggaaagacatcgatacgaacatcttcttccctgcgagagtgtcctgtggagtcctggg 
pfkcpfcsyacrrroaltghlrt 

attctgtgggtaaacctcacaagtgtaactactgtggccgaagctacaagcagcgcacgtcactggagga 

I ■ ■ . I . . ■ . I ■ . ■ ■ t ■ ■ ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I . . ' ' I ■ ■ ■ ■ I 1 I I 1 560 

taagacacccatttggagtgttcacattgatgacaccggcttcgatgttcgtcgcgtgcagtgacctcct 
hsvgkphkcnycgrsykqrtslee 

acacaaggaacgctgtcacaactatctccagaatgtcagcatggaggctgccgggcaggtcatgagtcac 

I — . . ■ t ■ ■ ' ■ I I I I I I 630 

tgtgttccttgcgacagtgttgatagaggtcttacagtcgtacctccgacggcccgtccagtactcagtg 
hkerchnylqnvsmeaagqvmsh 
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CATGTACCGCCTATGGAAGATTGTAAGGAACAAGAGCCTATCATGGACAACAATATTTCTCTGGTGCCTT 

I I , , ■ ■ I ■ ■ ■ I ■ I ■ I ■ . ■ . I I ■ ■ , I I ■ I I i I I . I I I ■ I I I 

GTACATGGCGGATACCTTCTAACATTCCTTGTTCTCGGATAGTACCTGTTGTTATAAAGAGACCACGGAA 
H V P p M E D C K E Q E P I M D N N I S L V P 

TTGAGA6ACCTGCTGTCATAGAGAAGCTCACGGCAAATATGGGAAAGCGCAAAAGCTCCACTCCTCAGAA - - 

■ ■ ■ ■ I ■ ' ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I ■ ■ ■ ' 1 I ■ ■ ' I ' ' I ■ ■ ' I ■ ■ ■ I I . ■ I I I ■ ■ } 77(5 

AACTCTCTGGACGACAGTATCTCTTCGAGTGCCGTTTATACCCTTTCGCGTTTTCGAGGTGAGGAGTCTT 
FERPAVIEKLTANM6KRKSSTPQK 

GTTTGTGGGGGAAAAGCTTATGCGATTCAGCTACCCAGATATTCATTTTGATATGAACTTAACATATGAG 

I I ■ . ■ I . I ■ ■ I I I I . t ■ ■ 1 ' ■ ■ I . . , , I ■ ■ ■ ■ I . ■ . ■ I . I , I I 

CAAACACCCCCTTTTCGAATACGCTAAGTCGATGGGTCTATAAGTAAAACTATACTTGAATTGTATACTC 
FVGEKLM R FSYPD IHFDMNLTY E 

AAGGAGGCT6A6CTGATGCAGTCTCATATGATGGACCAAGCCATCAACAATGCAATCACCTACCTTGGAG 

I I I 1 I .... I 1 I 910 

TTCCTCCGACTCGACTACGTCAGAGTATACTACCTGGTTCGGTAGTTGTTACGTTAGTGGATGGAACCTC 

KEAELnOSHnriDQ AI NNAITYLG 

CTGAGGCCCTTCACCCTCTGAT6CAGCATGCACCAA6CACAATCGCTGAGGTGGCCCCAGTTATAAGCTC 

I I ■ ■ ■ I I ■ ■ ■ ■ I — ' I ■ ' ' I 1 — ■ I I ■ . 1 .... I ■ ... I 980 

GACTCCGGGAAGTGGGAGACTACGTCGTACGTGGTTCGTGTTAGCGACTCCACCGGGGTCAATATTCGAG 
AEALHPLMQHAPSTIAEYAPV ISS 

AGCTTATTCTCAGGTCTATCATCCAAACAGGATAGAAAGACCCATTAGCAGGGAAACATCTGATAGTCAC 

I , , , ■ I , I , [ ■ ■ ■ ■ I ■ ■ I I I , ■ I ■ 1 , , , , I , , ■ , , ■ ■ ■ I 1050 

TCGAATAAGAGTCCAGATAGTAGGTTTGTCCTATCTTTCTGGGTAATCGTCCCTTTGTAGACTATCAGTG 
AYSQVYHPNRIERPISRETSDSH 

GAAAACAACATGGATGGCCCCATCTCTCTCATCAGACCAAAGAGTCGACCCCAGGAAAGAGAGGCCTCGC 
I . ■ ■ ■ I ■ ■ . . I ■ ■ ■ ■ I . I 1 I ■ . . ■ I ■ ■ ■ . i I \\2Q 

CTTTTGTTGTACCTACCGGGGTAGAGAGAGTAGTCTGGTTTCTCAGCTGGGGTCCTTTCTCTCCGGAGCG 
ENNMDGP I S.L I RPKSRPQEREAS 

CCAGCAATAGCTGCCTCGATTCTACTGACTCAGAAAGTAGCCATGATGACCGCCAGTCCTACCAAGGAAA 

I I ' ■ I 1 ■ ■ ■ I i I ■ I ■ ' ' I ■ ■ ■ ■ I 1 190 

GGTCGTTATC6ACGGAGCTAAGATGACTGAGTCTTTCATCGGTACTACTGGCGGTCAGGATGGTTCCTTT 

PSNSCLDSTDSES S HO DRQSY QGN 

CCCTGCCTTAAATCCCAAGAGGAAACAAAGCCCAGCTTACATGAAGGAGGATGTCAAGGCTTTGGATGCT 

. I ■ I I 1 . I ' ' I 1 I I . ■ ■ 1 , ■ , ■ 1 I I I 1260 

GGGACGGAATTTAGGGTTCTCCTTTGTTTCGGGTCGAATGTACTTCCTCCTACAGTTCCGAAACCTACGA 

PALNPKRKQSPAYMKEDVKALDA 
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I I ■ ■ [ I I ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I I ■ ■ I - I I .... I . I — I ' ' ' ■ I ■ ■ — -I- t330 

TGGTTCCGGGGGTTCCCGAGAGACTTCCTGTAGATATTCCAAAAGTTACCTCTTCCTCTTGTCTATTCCC 

TKAPKGSLKDIYKVFN G EGEQI R 

CCTTCAA6TGTGAGCACTGCCGAGTCCTTTTTCTAGACCATGTCATGTACACCATTCACAIPGGTTGCCA 

I ■ I I . ■ I ■ i I I I f 1400 

GGAAGTTCACACTCGTGACGGCTCA6GAAAAAGATCTGGTACAGTACATGTGGTAAGTGTACCCAACGGT 

AFKCEHCRVLFLDHVMYTIHMGCH 

TGGCTACCG6GACCCACTGGAATGCAACATCTGTGGCTACAGAAGCCA6GACCGCTACGAATTTTCATCA 

1 I . ■ ■ ■ I . ■ ■ ■ 1 I I I ■ I 1470 

ACCGATGGCCCTGGGTGACCTTACGTTGTAGACACCGATGTCTTCGGTCCTGGCGATGCTTAAAAGTAGT 

GYRDPLECNIC6YRSQDR YEFSS 

CACATTGTTGGGGGGCAGCACACATTCCACTAGGCGTTTGCATTCCAAGG 

I I ■ I ■ ■ ■ I — ' I » 1520 

GTGTAACAACCCCCCGTCGTGTGTAAGGTGATCCGCAAACGTAAGGTTCC 

H I VGGQHTFH. AFAFQG 
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1/1 31/11 

GCC CGG GCA GGT CGC ATT GCT ATA GCA CTG ACT GAC CTC TCT CTC TCT CTT TTT TTT CCT 
ARAGRIAIALTDLSLSLFFP 
61/21 91/31 

CTT TCC TGA AAC CCG ACA TTG TCA CCT CCT CTT TGA GGG TTA GAA GAA GCT GAG ATC TCC 
LS*NPTLSPPL*GLEEAEIS 
121/41 151/51 

CGA CAG AGC TGG AAA TGG TGA TGA ATC TTT TTT AAT CflA AGG ACA ATT TCT TTT CAT TGC 
RQSWKW* * XFFNQRTISFHC 
181/61 211/71 

ACT TTG ACT ATG GAA ACA GAG GCT ATT GAT GGC TAT ATA ACG TGT GAC AAT GAG CTT TCA 
TLTMETEAIDGYITCDNELS 
241/81 271/91 

CCC GAA AGG GAG CAC TCC AAT ATG GCA ATT GAC CTC ACC TCA AGC ACA CCC AAT GGA CAG 
PEREHSNMAIDLTSSTPNGQ 
301/101 331/111 

CAT GCC TCA CCA AGT CAC ATG ACA AGC ACA GAT TCA GTA AAG CTA GAA ATG CAG AGT GAT 
HASPSHMTSTDSVKLEMQSD 
361/121 391/131 

GAA GAG TGT GAC AGG AAA CCC CTG AGC CGT GAA GAT GAG ATC AGG GGC CAT GAT GAG GGT 
^EECDRKPLSREDEIRGHDEG 
C221/141 451/151 

i§3C AGC CTA GAA GAA CCC CTA ATT GAG AGC AGC GAG GTG GCT GAC AAC AGG GAA GTC CAG 
fSSLEEPLIESSEVADNREVQ 
!|fel/161 511/171 

-GAG CTT CAA GGC GAG GGA GGA ATC CGG CTT CCG AAT GGT AAA CTG AAA TGT GAC GTC TGT 
ilLQGEGGIRLPNGKLKCDVC 
|3|41/181 571/191 

i-SGC ATG GTT TGC ATT GGG CCC AAT GTG CTT ATG GTA CAT AAA AGG AGT CAC ACT GGT GAA 
.^^^MVCIGPNVLMVHKRSHTGE 
'^^01/201 631/211 

3 CGC CCC TTC CAC TGT AAC CAG TGT GGA GCT TCT TTT ACT CAG AAG GGC AAC CTT CTG AGA 
i"RPFHCNQCGASFTQKG NLLR 
s?661/221 691/231 

l^tAC ATA AAG TTA CAC TCT GGA GAG AAG CCG TTC AAA TGT CCT TTC TGT AGT CAC GCC TGT 
tllllKLHSGEKPFKCPFCSHAC 
CR721/241 751/251 

■,'^^GA AGA AGG GAC GCC CTC ACA GGA TAG CTC AGG ACC CAT TCT GTG GGT AAA CCT CAC AAG 
'.&RRDALTGYLRTHSVGKPHK 
''^81/261 811/271 
TGC AAC TAC TGT GGA CGA AGC TAC AAG CAG CGC AGT TCA CTG GAG GAG CAC AAG GAA CGC 
CNYCGRSYKQRSSLEEHKER 
841/281 871/291 

TGC CAC AAC TAT CTC CAG AAT GTC AGC ATG GAG GCT GCT GGG CAG GTC ATG AGT CAC CAT 
CHNYLQNVSMEAAGQVMSHH 
901/301 931/311 

GTA CCT CCT ATG GAA GAT TGT AAG GAA CAA GAG CCT ATT ATG GAC AAC AAT ATT TCT CTG 
VPPMEDCKEQEPIMDNNISL 
961/321 991/331 

GTG CCT TTT GAG AGA CCT GCT GTC ATA GAG AAG CTC ACG GGG AAT ATG GGA AAA CGT AAA 
VPFERPAVIEKLTGNMGKRK 
1021/341 1051/351 

AGC TCC ACT CCA CAA AAG TTT GTG GGG GAA AAG CTC ATG CGA TTC AGC TAC CCA GAT ATT 
SSTPQKFVGEKLMRFSYPDI 
1081/361 1111/371 

CAC TTT GAT ATG AAC TTA ACA TAT GAG AAG GAG GCT GAG CTG ATG CAG TCT CAT ATG ATG 
HFDMNLTYEKEAELMQSHMM 
1141/381 1171/391 

GAC CAA GCC ATC AAC AAT GCA ATC ACC TAC CTT GGA GCT GAG GCC CTT CAC CCT CTG ATG 
DQAINNAITYLGAEALHPLM 
1201/401 1231/411 

CAG CAC CCG CCA AGC ACA ATC GCT GAA GTG GCC CCA GTT ATA AGC TCA GCT TAT TCT CAG 
QHPPSTIAEVAPVISSAYSQ 
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GTC TAT CAT CCA AAT AGG 

V Y H P N R 
1321/441 

AAC AAC ATG GAT GGC CCC 
N N M D G P 
1381/461 

GCC TCT CCC AGC AAT AGC 
A S P S N S 
1441/481 

CAG TCC TAC CAA GGA CAC 
Q S Y Q G H 
1501/501 

AAG GAG GAT GTC AAA GCT 
K E D V K A 
1561/521 

TAC AAG GTC TTC AAT GGG 

V K V F N G 
1621/541 

GTC CTT TTC CTA GAC CAT 

V L F L D H 
1681/561 

CCA CTG GAA TGT AAC ATC 

P L E C N I 
1741/581 

ATT GTT CGA GGG GAG CAC 
V R G E H 
C4801/601 

^,StA AAG ACT GCA CAT GAA 
fsV K T A H E 
JJI861/621 

"icT TTT ATT TTT TTA ATA 
%ii> F I F L I 
=01921/641 
-fiyvc TGC T 

fi, C 



1291/431 

ATA GAA AGA CCC ATT AGC AGG GAA ACT GCT GAT AGT CAT GAA 
lERPISRETADSHE 
1351/451 

ATC TCT CTC ATC AGA CCA AAG AGT CGA CCC CAG GAA AGA GAG 
ISLIRPKSRPQERE 
1411/471 

TGC CTG GAT TCC ACT GAC TCA GAA AGC AGC CAT GAT GAC CAC 
CLDSTDSESSHDDH 
1471/491 

CCT GCC TTA AAT CCC AAG AGG AAA CAA AGC CCA GCT TAC ATG 
PALNPKRKQSPAYM 
1531/511 

TTG GAT ACT ACC AAG GCT CCT AAG GGC TCT CTG AAG GAC ATC 
LDTTKAPKGSLKDI 
1591/531 

GAA GGA GAA CAG ATT AGG GCC TTC AAG TGT GAG CAC TGC CGA 
EGEQIRAFKCEHCR 
1651/551 

GTC ATG TAC ACC ATT CAC ATG GGT TGC CAT GGC TAC CGG GAC 
VMYTIHMGCHGYRD 
1711/571 

TGT GGC TAC AGA AGC CAG GAC CGT TAT GAG TTT TCA TCA CAC 
CGYRSQDRYEFSSH 
1771/591 

ACA TTC CAC TAG GCC TTT TCA TTC CAA AGG GGA CCC TAT GAA 
TFH*AFSFQRGPYE 
1831/611 

GAA ATA CTG CAC TTA CAA TCC CAC CTT TCC TCA AAT GTT GTA 
EILHLQSHLSSNVV 
1891/631 

TAA TAC TGG TGA TAA TCT TAT TTT GTG GAG CAG TGT CAT TTG 
*yW**SYPVEQCHL 
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1 ATGGAAACAGACGCTATTGATGGCTATATAACATGTGACAATGAGCTTTC 50 

I I M M M I I I I M M I M I I I I I I I I I I I I I I I M I M I I I I I I I M 
I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i M M I I I I I I I I I M I I 

190 ATGGAAACAGAGGCTATTGATGGCTATATAACGTGTGACAATGAGCTTTC 23 9 
51 ACCCGAAGGGGAACACGCCAATATGGCCATTGACCTCACCTCAAGCACGC 10 0 

I M M M MM Ml M I M I M I I I M M M I M M M M I I M I 
M M M I I M I Ml M I II M I M M I I M M M I I M II II M I 

240 ACCCGAAAGGGAGCACTCCAATATGGCAATTGACCTCACCTCAAGCACAC 28 9 
101 CCAATGGACAGCAcGCCTCGCCAAGTCACATGACAAGCACAAATTCTGTA 15 0 

I I ! M I I I II M I Mill M I I I M I M I M I I M I I M MM Ml 
I I i I I M I M I M II I I I M M I II I M M II I II II M II II Ml 

290 CCAATGGACAGCATGC CTCAC CAAGTCACATGACAAGCACAGATTCAGTA 33 9 
151 AAGCTGGAAATGCAGAGTGATGAAGAGTGTGACAGGCAGCCCCTGAGCCG 20 0 

MM! I M I I M M M I M M II I M I M I M M I I M I II I M M I 
I M II M M II II I M II M I I I I II M M II II I I II M I II II II 

340 AAGCTAGAAATGCAGAGTGATGAAGAGTGTGACAGGAAACCCCTGAGCCG 389 
201 TGAGGATGAGATCAGGGGCCACGATGAGGGGAGCAGCCTAGAAGAacCCC 25 0 

III I I II M I II II M M I I II I II II I I I M M M M I M I M I M 
Ml I I If M II M I II I M I M I II I M II II II I M M M M I M I 

390 TGAAGATGAGATCAGGGGCCATGATGAGGGTAGCAGCCTAGAAGAACCCC 43 9 
251 TAATTGAGAGCAGCGAGGTGGCCGACAACAGGAAAGTCCAGGACCTTCAA 300 

M II I II M M M M M M I M M II II M I M M I M I I I I II I I I 
I I II I I I M M I I M M M I I I I I II M II I II M II M I I M I I II 

440 TAATTGAGAGCAGCGAGGTGGCTGACAACAGGGAAGTCCAGGAGCTTCAA 48 9 
301 GGCGAGGGAGGAATCCGGCTTCCGAATGGTAAACTGAAATGTGACGTCTG 3 5 0 

M M I M M M M M I M M M M M I M M M M M M M M M M I M 

I I I I I I I M M M II II I M I I M I II M II II II II II I M M M I M I 

490 GGCGAGGGAGGAATCCGGCTTCCGAATGGTAAACTGAAATGTGACGTCTG 53 9 
351 TGGCATGGTTTGCATTGGGCCCAATGTGCTTATGGTACATAAAAGGAGTC 400 

II II I M I II II M I M M I II II II I II M I M I I M M M II I M I M 
M M M M M M I M M M I M M I M M M M M M M M I M M I I M 

540 TGGCATGGTTTGCATTGGGCC C AATGTGCTTATGGTACATAAAAGGAGTC 5 8 9 
401 ACACTGGTGAGCGGCCCTTCCACTGTAACCAGTGCGGAGCTTCTTTTACC 450 

I II M M I M II I II I II II M I M I M M M II I M I I M II I M 

II I ll II I II M I M I M I II II I I I M I I II M I M II I I I II I I 

590 ACACTGGTGAACGCCCCTTCCACTGTAACCAGTGTGGAGCTTCTTTTACT 63 9 
451 CAGAAGGGCAACCTTCTGAGACACATAAAGTTACACTCTGGAGAGAAGCC 5 00 

II II M II M M II I II I M M M M I I II I M M II II M I M M M II 
M II I I M M I M M M M I M I I M M I M M M M M M M I M I I M 

640 CAGAAGGGCAACCTTCTGAGACACATAAAGTTACACTCTGGAGAGAAGCC 68 9 
501 CTTCAAATGTCCTTTCTGTAGCTATGCTTGTAGAAGAAGGGACGCTCTCA 55 0 

I I II I II I M M II M I II I I II M I II II II I M II II I MM 
I II I I M M II M M I I M I I M I M M M II I M I M M MM 

690 GTTCAAATGTCCTTTCTGTAGTCACGCCTGTAGAAGAAGGGACGCCCTCA 73 9 
551 CAGGACACCTCAGGACCCATTCTGTGGGTAAACCTCACAAGTGTAACTAC 6 0 0 

Mill M M I M M M I M M M M M M M M M M M M I M M M 
Mill M M M M I II I I M II M II I II I II II II I M II I I M I M 

740 CAGGATACCTCAGGACCCATTCTGTGGGTAAACCTCACAAGTGCAACTAC 78 9 
601 TGTGGCCGAAGCTACAAGCAGCGCACGTCACTGGAGGAACACAAGGAACG 650 

I II II II II II I M M II I II I II M II I I M II I M II I M II M 
Mill M M I M M M I M I I I M I M I M M I I I i II I M II I I I 

7 90 TGTGGACGAAGCTACAAGCAGCGCAGTTCACTGGAGGAGCACAAGGAACG 8 3 9 
651 CTGTCACAACTATCTCCAGAATGTCAGCATGGAGGCTGCCGGGCAGGTCA 700 

Ml I II M M M M II II M II II I I II M M II I I I I II I I I I I I M 
I II II II M M M I M II I M I I M I I M II M I M I I I M M II M I 

840 CTGCCACAACTATCTCCAGAATGTCAGCATGGAGGCTGCTGGGCAGGTCA 8 89 
701 TGAGTCACCATGTACCGCCTATGGAAGATTGTAAGGAACAAGAGCCTATC 75 0 

M I II I M M I II M I I I M M M I I I M I M I II M M II I II II M 
I M II II I I M M M I M M M II M M M I II I M I M M II II M I 

8 90 TGAGTCACCATGTACCTCCTATGGAAGATTGTAAGGAACAAGAGCCTATT 93 9 
751 ATGGACAACAATATTTCTCTGGTGCCTTTTGAGAGACCTGCTGTCATAGA 80 0 
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940 ATGGACAACAATATTTCTCTGGTGCCTTTTGAGAGACCTGCTGTCATAGA 98 9 
801 GAAGCTCACGGCAAATATGGGAAAGCGCAAAAGCTCCACTCCTCAGAAGT 850 

I I M i I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M I I II I I I I I I II I I I I 
I I M M M I M I I M M M I M M M M I I M M M M M MM 

990 GAAGCTCACGGGGAATATGGGAAAACGTAAAAGCTCCACTCCACAAAAGT 103 9 
851 TTGTGGGGGAAAAGCTTATGCGATTCAGCTACCCAGATATTCATTTTGAT 90 0 

M I M M I II M M I I I II II M II I M I I II M M II I I I I M II I I 
I I M M I M II I I I I I M M M I II M M M M I II M M M M M II 

104 0 TTGTGGGGGAAAAGCTCATGCGATTCAGCTACCCAGATATTCACTTTGAT 10 89 
901 ATGAACTTAACATATGAGAAGGAGGCTGAGCTGATGCAGTCTCATATGAT 950 

I M M M M M I M M M M M M M M M M I II M I I M M I M I M I 
I I I I M I M M I M M M M M I M M II II I I I M I I II II 

1090 ATGAACTTAACATATGAGAAGGAGGCTGAGCTGATGCAGTCTCATATGAT 1139 
951 GGACCAAGCCATCAACAATGCAATCACCTACCTTGGAGCTGAGGCCCTTC 100 0 

M M M M M M I M M I M I I M M M M M M I M M M M M I M M 
I I I i I I I II I I I I II I I I II II M M M I M II I I I I M M M n I I I I I 

114 0 GGACCAAGCCATCAACAATGCAATCACCTACCTTGGAGCTGAGGCCCTTC 1189 
1001 ACCCTCTGATGCAGCATGCACCAAGCACAATCGCTGAGGTGGCCCCAGTT 1050 

I I M M I I I M I I I M I M I I M I I II M I M II I M I I I I I II I I 
M I II I 1 I I I 11 I I I I I I I I I I I M II II I I I I I I I I I I M I I I I I 

1190 ACCCTCTGATGCAGCACCCGCCAAGCACAATCGCTGAAGTGGCCCCAGTT 12 3 9 
1051 ATAAGCTCAGCTTATTCTCAGGTCTATCATCCAAACAGGATAGAAAGACC 110 0 

II I I II I I I M M M I M II M I I M II M I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
1 II I M I M M I I I I I M M I I II I II I M M I M I I I I I I I I I I M M 

1240 ATAAGCTCAGCTTATTCTCAGGTCTATCATCCAAATAGGATAGAAAGACC 12 8 9 
1101 CATTAGCAGGGAAACATCTGATAGTCACGAAAACAACATGGATGGCCCCA 1150 

I I II M I I I M II M I II I I M I I I I I I I I II M II I I I I M I I I I I 
M I M M M M M M I M M II II I M M II I M M M I I M I M II 

1290 CATTAGCAGGGAAACTGCTGATAGTCATGAAAACAACATGGATGGCCCCA 1339 
1151 TCTCTCTCATCAGACCAAAGAGTCGACCCCAGGAAAGAGAGGCCTCGCCC 12 00 

I I I I I I I I I M M I I I I I II I I I I I M II I I M M M M M I I M I III 
M I M M M M M I M M M M M I M M I M M I M M M M M I Ml 

134 0 TCTCTCTCATCAGACCAAAGAGTCGACCCCAGGAAAGAGAGGCCTCTCCC 13 89 
1201 AGCAATAGCTGCCTCGATTCTACTGACTCAGAAAGTAGCCATGATGACCG 12 50 

II I I M I I I I 1 M I Mill II II I II I M I I M I M M M M I M I 

I 1 I I I M I I M M I I II II M I I M I M I I II I M I I II M I M I I 

1390 AGCAATAGCTGCCTGGATTCCACTGACTCAGAAAGCAGCCATGATGACCA 14 3 9 
1251 CCAGTCCTACCAAGGAAACCCTGCCTTAAATCCCAAGAGGAAACAAAGCC 13 00 

M M M M M M I M I I M M M M M M II II I M M I M I M II I I I 
M I I M II II M I M I M M I II I I II I I II I M II I M M I M I M I I 

144 0 CCAGTCCTACCAAGGACACCCTGCCTTAAATCCC7UVGAGGAAACAAAGCC 14 89 

13 01 CAGCTTACATGAAGGAGGATGTCAAGGCTTTGGATGCTACCAAGGCCCCC 13 50 

M I ( I M I M M M M I M M M M I M M M M M M M M M M 
M I I II I I II I I I M M M M I I I I II I I M I II M I I I M II I M 

14 90 CAGCTTACATGAAGGAGGATGTCAAAGCTTTGGATACTACCAAGGCTCCT 1539 
1351 AAGGGCTCTCTGAAGGACATCTATAAGGTTTTCAATGGAGAAGGAGAACA 140 0 

M M I I M M M M I I M II I I I Mill M M I I M M II M M M I 
M I I M II I I I I I M M M M M Mill I I II I I M I M I I I I I I M 

154 0 AAGGGCTCTCTGAAGGACATCTACAAGGTCTTCAATGGGGAAGGAGAACA 15 89 
14 01 GATAAGGGCCTTCAAGTGTGAGCACTGCCGAGTCCTTTTTCTAGACCATG 1450 

Ml II I I II I I I II I M M I I II M I M M I I II I I II M I II II I M 
Ml M I I M II II II II II II I M I M II M I M II M M I II M II I 

1590 GATTAGGGCCTTCAAGTGTGAGCACTGCCGAGTCCTTTTCCTAGACCATG 163 9 
1451 TCATGTACACCATTCACATGGGTTGCCATGGCTACCGGGACCCACTGGAA 150 0 

II M II II I I II I I I I II II M I M M M I M I M II I II I M II II II I 
I M I II II II M I I M M M II M M II II II M I M II II I I M I M II 

164 0 TCATGTACACCATTCACATGGGTTGCCATGGCTACCGGGACCCACTGGAA 1689 
1501 TGCAACATCTGTGGCTACAGAAGCCAGGACCGCTACGAATTTTCATCACA 1550 

M I I M I M II M II M M II I M M M I II II II M I M M M I I 
M I M M M M M M M M M M M M M M M M M M M I M M 

16 90 TGTAACATCTGTGGCTACAGAAGCCAGGACCGTTATGAGTTTTCATCACA 173 9 
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1 METEAIDGYITCDNELSPEREHSNMAIDLTSSTPNGQHASPSHMTSTDSV 50 

M M I M I I I I I M I I I I M I I I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 
I I I I I M M I I I I I I M I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I 11 I I I M I I M 

1 METEAIDGYITCDNELSPEREHSNMAIDLTSSTPNGQHASPSHMTSTDSV 50 
51 KLEMQSDEECDRKPLSREDEIRGHDEGSSLEEPLIESSEVADNREVQELQ 100 

I I I I I M I I I I 11 I I M I M M M I M I I I I I I I I I M I I M M I I I I I I 
I I I i M t I I I i I M I I I I M I I f I I I I I I M I I I t M M M M M I M M 

51 KLEMQSDEECDRKPLSREDEIRGHDEGSSLEEPLIESSEVADNREVQELQ 100 
101 GEGGIRLPNGKLKCDVCGMVCIGPNVLMVHKRSHTGERPFHCNQCGASFT 150 

I I I I I I I I M I I M M M I I I I I I I I I M I M I I I I I I I I I I I I M I I I I 
I I I i I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I 

101 GEGGIRLPNGKLKCDVCGMVCIGPNVLMVHKRSHTGERPFHCNQCGASFT 150 
151 QKGNLLRHIKLHSGEKPFKCPFCSHACRRRDALTGYLRTHSVGKPHKCNY 200 

I t I ( I M I M i M I I I I I I t I I I I I I I I I M I I I I M ! I I I I I I I I M I I 
I I I I I M I I IS I M I I M I I I I I M I M I I M I I I I I I I I I 1 I i i I M I I 

151 QKGNLLRHIKLHSGEKPFKCPFCSHACRRRDALTGYLRTHSVGKPHKCNY 200 
201 CGRSYKQRSSLEEHKERCHNYLQNVSMEAAGQVMSHHVPPMEDCKEQEPI 250 

I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I M I I I I M I I M I M I M M I I 
I I I I M I I I M I I I I I M M I I I I M I I M I I I I I M I M I I I M I I I I I 

201 CGRSYKQRSSLEEHKERCHNYLQNVSMEAAGQVMSHHVPPMEDCKEQEPI 250 
251 MDNNISLVPFERPAVIEKLTGNMGKRKSSTPQKFVGEKLMRFSYPDIHFD 3 00 

I I I I I I M I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I i I I I I I I I I I M M I I 
I I I M M I M M M M M M I M I I M I I M I M I I I I I M I M I I M I I 

251 MDNNISLVPFERPAVIEKLTGNMGKRKSSTPQKFVGEKLMRFSYPDIHFD 3 00 
3 01 MNLTYEKEAELMQSHMMDQAINNAITYLGAEALHPLMQHPPSTIAEVAPV 3 50 

M M I I M I I I I I I M I M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M { I 
I I I I I M I M I I I I I I I I I I I I I I M I I M M M M I I M I I I I I I I I I I 

3 01 MNLTYEKEAELMQSHMMDQAINNAITYLGAEALHPLMQHPPSTIAEVAPV 3 50 
351 ISSAYSQVYHPNRIERPISRETADSHENNMDGPISLIRPKSRPQEREASP 400 

I I I I I M I I I I I M I I I M I I I I M I I I M I I I M I M I I I I I I I I I I I I 
I I I I M I M I I I I I M I I I I I I I I I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

351 ISSAYSQVYHPNRIERPISRETADSHENNMDGPISLIRPKSRPQEREASP 4 00 
401 SNSCLDSTDSESSHDDHQSYQGHPALNPKRKQSPAYMKEDVKALDTTKAP 4 50 

M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M M I I I 
M M M M I M I M M M I M I M I M M I M I M M M M I I M M 11 I 

401 SNSCLDSTDSESSHDDHQSYQGHPALNPKRKQSPAYMKEDVKALDTTKAP 4 50 
451 KGSLKDIYKVFNGEGEQIRAFKCEHCRVLFLDHVMYTIHMGCHGYRDPLE 5 00 

M I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I M M M I M M I I I 
I I I I I I I I I I M M I I I I I M I I I I I I I I I M 11 M I I I I I I I I I I M M 

451 KGSLKDIYKVFNGEGEQIRAFKCEHCRVLFLDHVMYTIHMGCHGYRDPLE 5 00 
5 01 CNICGYRSQDRYEFSSHIVRGEHTFH 526 

I I M M I I M M M I M I M M M M 
I I M I I I I M I I M I M I I I M M M 

501 CNICGYRSQDRYEFSSHIVRGEHTFH 526 
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